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首页

①全局物种检索

输入物种的分类 ID (Taxonomy ID) 或物种名称，点击“搜索”按钮，即可快速直达物种的详细信息

页面。

②物种分类检索

提供分类树列表检索、分类树分级检索和分类树结构化检索的直接入口，点击后跳转到对应页面。

③物种进化模块

支持 Clustal Omega、MAFFT、Kalign、MUSCLE 四种主流算法，点击“进入构建模块”进入多序列

比对页面。

④辅助检索工具

物种迭代更新记录查询检索特定物种的历史迭代记录；最低公共祖先计算支持输入多个物种，快

速计算并定位它们在谱系关系上的最低公共祖先节点。

⑤平台资讯区

热门物种：提供平台高频访问的热门物种卡片，点击即可快速进入其详情页。

新闻动态：展示平台最新的系统公告、更新日志及相关动态资讯。
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物种分类检索

分类树列表检索

①物种检索

输入分类 ID 或者物种名称，点击右侧的“搜索”按钮进行检索；搜索框下方会自动推荐“相关物

种”的快捷标签，点击任意标签即可一键执行检索。

②检索结果列表

以分页表格形式展示检索结果，点击分类 ID 即可跳转至该物种的详细信息页面。

分类树结构化检索

输入符合 Newick 格式的字符串文本（例如：(Nanobdellati,Promethearchaeati)Archaea;），点击右

侧的“搜索”按钮，系统将自动解析输入的数据格式并生成对应的树状结构。

点击“展开所有/折叠所有”按钮可以对树进行展开和折叠操作，点击树的节点跳转到对应物种的

详细信息页面。
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分类树分级检索

①检索设置

输入物种 ID 或者物种名称，指定要查询的层级，点击“搜索”按钮，下方展示对应的分类树。

②分类树操作

点击节点旁边的图标逐级手动展开/收起分支，点击“展开所有/折叠所有”按钮可以对树进行一

键控制，点击树的节点跳转到对应物种的详细信息页面。

物种更新迭代记录

输入物种分类 ID 或者物种名称，点击“搜索”按钮，以分页表格的形式展示该物种的更新迭代记

录，包括更新时间、更新内容等。

最低公共祖先计算

输入至少两个物种分类 ID（例如：9606;10090;7955，使用英文分号分隔），点击“搜索”按钮，
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系统将进行比对计算，并将最低公共祖先信息展示在中间的“搜索结果”面板中：

①点击分类 ID 可以查看物种更多信息

②点击遗传密码跳转到遗传密码页面

③点击物种谱系跳转到物种详细信息页面

④点击参考文献跳转到 OpenLB 查看具体内容

页面底部提供了四个典型生物群组的快捷输入样例卡片，包括：灵长类、海洋生物、农作物、病

原体。
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物种详细信息页面

①基础信息与分类谱系

页面左侧提供该物种所处层级的树状结构，可通过“展开所有/折叠所有”快速浏览其上下级分类；

直观展示物种当前学名、分类等级、分类 ID、通用名以及完整的分类学演化路径等，谱系标签均

可点击检索。

②遗传密码与在线分析

提供物种的标准氨基酸翻译表及线粒体遗传密码表，点击可跳转到遗传密码页面；点击右上角

“BLAST all sequences”按钮，可快速执行序列相似性搜索。

③用户评价互动

登录后在页面顶部物种名称旁有一个星号（⭐）图标，点击可展开互动菜单：
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评价：在弹窗中为该物种进行星级打分（1-5 星），并支持填写最多 500 字的详细评论。

查看评价：打开评价列表面板，浏览其他用户对该物种的留言与打分记录。

④关联数据资源与文献

NGDC 资源统计看板：分类汇总了该物种在平台各数据库中的数据量：包括但不限于基因组与序

列资源（GWH， GSA，GenBase）、处理后数据（GVM，MethBank 等）以及项目/样本库（BioProject，

BioSample）。点击卡片上的蓝色数字 即可跳转至对应数据库查看详细记录。
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外部与扩展数据链接：以表格形式整合了指向 Wikipedia、UCSC Genome Browser 等外部权威数据

库跳转链接。
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参考文献：汇总了支撑该物种当前分类地位与命名的关键学术文献列表。
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物种完整分类树

该模块除分类树的展示与点击操作外，其余内容均与《物种详细信息页面》对应内容一致。完整

分类树默认展示全部物种，单击节点可查看其详细信息。双击节点可展开或折叠其子节点。
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系统进化树构建

Clustal Omega

①选择要输入序列类型

②选择序列输入的方式

文本输入：点击样例可快速填入测试序列，点击清除序列可一键清空；

上传文件：点击打开文件上传本地序列文件。

注：序列格式只支持 fasta 格式。

③根据实际情况选择对应参数

④填写标题和有效的邮箱

⑤确认序列和参数无误后，提交任务

MAFFT

①选择要输入序列类型

②选择序列输入的方式

文本输入：点击样例可快速填入测试序列，点击清除序列可一键清空；

上传文件：点击打开文件上传本地序列文件。

注：序列格式只支持 fasta 格式。
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③根据实际情况选择对应参数

④填写标题和有效的邮箱

⑤确认序列和参数无误后，提交任务

Kalign

①选择要输入序列类型

②选择序列输入的方式

文本输入：点击样例可快速填入测试序列，点击清除序列可一键清空；

上传文件：点击打开文件上传本地序列文件。

注：序列格式只支持 fasta 格式。

③根据实际情况选择对应参数

④填写标题和有效的邮箱

⑤确认序列和参数无误后，提交任务
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MUSCLE

①选择序列输入的方式

文本输入：点击样例可快速填入测试序列，点击清除序列可一键清空；

上传文件：点击打开文件上传本地序列文件。

注：序列格式只支持 fasta 格式。

②根据实际情况选择对应参数

③填写标题和有效的邮箱

④确认序列和参数无误后，提交任务
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最近任务

①任务检索

在顶部“Result Search”输入框中输入具体的任务 ID，点击“搜索”按钮即可准确定位任务。点击“重

置” 可清空当前输入。

②快速过滤

使用下方的程序标签（All、Clustal Omega、MAFFT、Kalign、MUSCLE）快速筛选由特定比对工具生

成的任务。

③列表展示

以分页表格的形式直观展示任务信息，包括：任务编号、标题、使用程序、分子类型、运行状态

及创建时间，点击相应的任务 ID 即可跳转至该任务的详细结果页面。

任务结果

①基础信息与参数

快捷导航：右上角提供工具栏，可快速切换至不同比对工具的提交页。

任务概览：展示该任务的唯一标识符（支持点击旁边的图标一键复制）、标题、使用程序以及具体的

运行时间。提供原始输入数据和系统标准输出的快速查看链接。

执行命令：记录了后台执行该比对任务的完整命令行代码。

运行参数：列出当前任务在提交时所应用的所有参数配置（如分子类型、输出格式、迭代设置等）。



15

②可视化结果面板

结果输出：

 Tool output: 展示比对工具生成的原生纯文本比对结果，支持一键下载。

 Alignment with colours: 提供基于残基理化性质的简单高亮着色比对文本。

序列比对：

 可通过下拉菜单切换不同的着色方案，下方附有详细的颜色图例。

 使用放大/缩小按钮灵活调整序列区块的显示宽度。



16

引导树与系统进化树：

 文本展示：顶部以标准 Newick 格式呈现树结构的原始文本数据。

 交互式树图：底部渲染动态进化的树状图。图形上方配备了专业的工具栏，支持调整节点垂

直/水平间距、文字排版、视图重置，并支持将渲染好的树图直接保存或下载至本地。

结果文件：

 展示比对任务生成的所有过程文件与最终数据，点击右侧的下载按钮下载特定格式的文件。
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登录、注册

登录

点击首页右上角的登录按钮，系统将自动跳转至 NGDC CAS 统一认证登录页面，依次输入您的邮

箱或用户名、密码和验证码，点击登录按钮即可完成登录，登陆成功后可查看个人信息。

注册

点击首页右上角的注册按钮进入 NGDC 统一注册页面，填写账号登录信息、个人信息、机构信息、

输入右侧图片中显示的字符、确认所有信息填写无误后，点击提交按钮。若需清空当前表单重新填写，
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可点击重置按钮。
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